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Summary

440 individuals of Czech Fleckvieh were genotyped @SN3 (kappa-casein)
andLGB (beta-lactoglobulin) loci using the PCR-RFLP methBreeding values were
obtained from Official Database of Progeny Testifige aim was to find the relation
betweenCSN3genotypes|. GB genotypes and breeding values for milk production
parameters. There was found significant relatiotwben CSN3 genotypes and
breeding values for protein content and proteidyieGB locus was not significantly
related to any observed parameter.

Uvod

Geny pro kapa-kaseirCENJ3 a beta-laktoglobuliflLGB) se nachazeji na 6.,
resp. 11. bovinnim chromozomu a owili§i zejména technologické vlastnosti mléka,
ale také jeho mnozZstvi a slozeni (Jandurova e2@02). Informace o polymorfismu
takovych gef, které koreluji s uzitkovymi vlastnostmi skotu¢edpavaji utity podil
rozptylu a umo#uji presrgjSi odhad plemenné hodnoty (Fl'ak, 2000).

Material a metodika

Celkem bylo sledovano 440 jedin¢eského strakatého skotu - Bdd (otci
byka), 33 syni (byka v testu) a 402 vriek (plemenic na 1. normované laktaci), u
nichz byly zji¥ovany genotypyCSN3a LGB pomoci metody polymerazovétzove
reakce a polymorfismu délky resttikich fragment (PCR-RFLP) (Saiki et al., 1985;
Smith a Wilcox, 1970). DNA byla ziskdna z krve, pomseming&nich davek.
Plemenné hodnoty pro produkci mléka, bilkovin, tekwbsah bilkovin a tuku byly
prevzaty z centraini databanky kontroly uzitkovostots. Soubor byl vyhodnocen
v programu SAS za pouziti procedury MIXED a metodgximalni restringované
vérohodnosti (REML) podle nasledujiciho smiSenéhoehad



y=p+X2Wg+Zo+e
i=1
kdey je vektor sledovaného parametru vyjguy jako plemenna hodnota jedince,
U je fixni efekt celkového gmeéru, W je matice spojujici zaznam kazdého jedince
s jeho odhadovanymi aditivnimi efekGSN3a LGB vyjadienymi vektoremg, Z
je matice spojujici pozorovani jedince s nahodnyfektem otce vyjatEnym
vektoremo ae je vektor ndhodnych rezidualnich eféekt

Vysledky a diskuze

U lokusu CSN3 byl zaznamenan nejvyssi vyskyt alety (60 %), nizsi
vyskyt alely B (38 %) a pouze 2 % zastoupeni al&@y NejvysSSicetnost byla
zjisténa u genotypuAB (47 %), genotypAA tvoril 35 %, genotypBB zaujimal
13 % a genotypBE a AE tvorily jen 3 % a 2 % Statisticky vyznamné rozdily
mezi genotypyCSN3 byly zjiSttny pouze v pipad parametii produkce a
obsahu bilkovin, a to mezi genotygyA a AB u produkce bilkovin éAB a BB u
obsahu bilkovin v mléce (viz. tabulka). NejvySSumperna plemenna hodnota
pro obsah bilkovin v mléce byla zaznamendna u @dia genotypemBB,
nejvyssi hodnoty pro produkci mléka a bilkovin bygjisttny u jedind
s genotypem BE. Naproti tomu Kaminski et al. (2002) zjistili nejV§iS
plemennou hodnotu pro produkci mléka, ale nejni@& produkci bilkovin u
jedinal s genotypenfA.

Cetnost vyskytu aleLGB byla tén&i shodna A 51 % aB 49 %).Nejvice
byl zastoupen genotypB (50 %), genotypAA zaujimal 26 % a genotyBB
24 %. Pres patrné rozdily v arovnich plemennych hodnot .(t&ulka) nebyl
zjistén statisticky vyznamny rozdil mezi skupinami gerpity GB u Zadného ze
sledovanych parameétr RovréZz Neubauerova (2001) nezjistila statisticky
vyznamny vztah mezi lokusehGB a Urovni plemennych hodnot hyk

Vztah genotypi CSN3 a LGB k plemennym hodnotam parameti mlééné uzitkovosti
| | n | Piimérné plemenné hodnoty pro:




Genotyp , Bilkoviny Bilkoviny
Mléko (kg) (ka) (%) Tuk (kg) Tuk (%)

CSN3

AA 156 -113,3 -2,31 +0,022 -3,15 +0,020

AB 205 -62,6 -0,45 +0,019 -1,84 +0,003

AE 10 -92,0 -1,62 +0,010 -3,56 -0,008

BB 58 -102,1 -2,22 +0,038 -3,67 +0,007

BE 11 +0,9 +0,11 +0,018 -0,07 -0,011
LGB

AA 115 -54,4 -0,69 +0,019 -2,37 -0,010

AB 219 -76,6 -1,06 +0,025 -2,36 +0,006

BB 106 -90,4 -2,13 +0,021 -2,64 +0,011

* znati statisticky vyznamny rozd® < 0,05 mezi d#éma skupinami genotyp
oznaenych v ramci jednoho hodnoceného parametru.

Zavér

U sledovanych jedinic ¢ceského strakatého skotu byl zist statisticky
vyznamny vztah lokustCSN3 k urovni plemennych hodnot pro obsah a produkci
bilkovin. NejvysSi plemenna hodnota pro obsah bilkdyla spojena s genotypeB
a nejvyssi plemenna hodnota pro produkci bilkovgesotypenBE. V pripad lokusu
LGB nebyl zaznamenan statisticky vyznamny vztah k @aunz parameir

Tato prace vznikla za finagni podpory projektu MZe 0002701402.

Pouzita literatura

Frak P. (2000): Vyznam MPS/MAS vchove HD: Bionieko-geneticka
problematika - jej stasny stav. Aktualni problémy Sleéht, chovu, zdravi a
produkce skotu. In: Sb. 8. mezinarodni konfereB8¢é€,2.2000, 32-34.

Jandurovéa O., Stipkova M., Kottova B. (2002): Padyfismus alel mlénych bilkovin
u skotu a Slechhi na kvalitu mléné bilkoviny. Nas chov, 8:27-30.

Kaminski S., Rymkiewicz-Schymczyk J., Wojcik E., $8uA. (2002): Associations
between bovine milk protein genotypes and hapl&yged the breeding value
of Polish Black-and-White bulls. J. Anim. Feed Stil:205-221.

Neubauerova V. (2001): Detekce genetickych mdrkermoznosti jejich vyuziti u
skotu a dalSich kopytnik Disert&ni prace. JU ¥eskych Budjovicich, 211.

Saiki R. K., Scharf S., Faloona F., Mullis K. B.oitd G. T., Erlich H. A., Arnheim N.
(1985): Enzymatic amplification of beta-globin gemo sequences and
restriction site analysis for diagnosis of sickédl anemia. Science, 230:1350-
1354.

Smith H. O., Wilcox K. W. (1970): A restriction eyrme from Haemophilus
influenzae. I. Purification and general propertiesMol. Biol., 51:379-391.



