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Summary

CSN3 (kappa-casein) andGB (beta-lactoglobulin) genotypes of 120 Czech
Fleckvieh sires were detecteding the PCR-RFLP method. Breeding values of sires
were obtained from Official Database of Progenytifigs The objective of this study
was to find the joint effect c€SN3andLGB genotypes on breeding values for milk
production parameters. Ten genotype combinatione wetected and the effects of
genotypes were found on breeding values for fateranprotein content, milk yield
and fat yield.

Uvod

Geny pro kapa-kaseilCEN3 a beta-laktoglobulifLGB) jsou vyznamné z
hlediska parameir mlééné uzitkovosti (produkce mléka, bilkovin a tuku,sab
bilkovin a tuku). Oba lokusy jsou viasledku vztahu k uvasym parametrm
vhodnym dopiujicim kritériem Slechtitelskych postiugHruban a Rbyl, 2000).

Gen pro kapa-kasein je uloZzen na 6. bovinnim cbmmmu, je dlezity pro
uspdadani a stabilitu kaseinovych micel (Alexander & 4988) a ovliviuje
mnozstvi, sloZzeni a zejména technologickeé viastmalgtka (Sabour et al., 1996). Gen
pro beta-laktoglobulin se nachazi na bovinnim clooomuc¢. 11 (Eggen a Fries,
1995) a kdéduje bilkovinu, ktera je nejvice zastoupefrakci syrovatkovych protein

Material a metodika
Do sledovani bylo zahrnuto 120 plemeanileského strakatého skotu, u nichz

byly zjisStovany genotypyCSN3a LGB pomoci metody polymerazovétzove reakce
a polymorfismu délky restriénich fragment (PCR-RFLP) (Saiki et al., 1985; Smith a
Wilcox, 1970). DNA byla ziskana z krve, nebo inseainich davek plemennych
byka. Plemenné hodnoty pro produkci mléka, bilkovirkutia obsah bilkovin a tuku
byly pievzaty z oficialni databanky kontroly mitéé uzitkovosti skotu.

Soubor byl vyhodnocen v programu SAS 9.1 podle engiciho linearniho
modelu:



Yikm =H + G + bR + bR + G(O)) + €juim
kde y je plemenna hodnota bykg, je pramér sledované plemenné hodnoty
v populaci, G je spolmy efekt genotyfp CSN3a LGB, bR je regrese na rok
narozeni byka, bP je regrese na pa@egkého strakatého plemene u iyks(O) je
efekt otce s vn@nym efektem genotyaCSN3a LGB, e je soubor rezidualnich efékt

Vysledky a diskuze

Celkem bylo detekovdno 10 genotypovych kombin@8N3 a LGB (viz.
tabulka). Nejvice byla zastoupena heterozygotnilknateABAB (25,0 %), nejméh
kombinaceBEBB(3,4 %).

Vztah mezi genotypyCSN3+LGB a PH pro parametry mléné uzitkovosti

Cet- Plemenné hodnoty pro
t produkci produkci obsah

Genotypy

CSN3LGB n r(‘(f/’f; miéka  bilkovin  bilkovin f’JES‘éEC; ?ubksua?%)
(kg) (kg) (%) 9

AAAA 10 83  +313* +15,2 -0,08°  +14,1 +0,04*
AAAB 13 108  +400 +16,7 -0,13 -6,8 -0,41°
AABB 5 42 +229 +12,1 -0,08 +12,9 +0,08
ABAA 16 13,3 +621 +15,8 -0,25 -36,3* -1,20
ABAB 30 250 @ +24* +10,1  +0,03¢  +2,7 +0,04
ABBB 16 133  +361 +14,5 -0,11 -22.0 -0,72
BBAA 8 67  +427 +7.6 -0,27 -51,0* -1,34*
BBAB 13 108  -317 +4,7 +0,15° +14,9  +0,55%"
BBBB 5 42  +533 +15,1 -0,27 -63,9 -1,67
BEBB 4 34  +144 +8,7 -0,06 27,4 -0,66

* o * 0 A Xnebo znai statisticky vyznamny rozd® < 0,05 mezi d¥ma kombinacemi genotyp
CSNSa LGB ozn&enyml stejnym symbolem ve shodném sloupci.

Vztah genotyp CSN3 a LGB byl prokazan k plemennym hodnotam (pie)
obsah tuku, bilkovin, produkci mléka a tuku (viabtlka). Nejvys$Si PH pro produkci
mléka byly spojeny s genotypy ABAA a BBBB. Byci&nito kombinacemi genotyp
meéli rovnéz vysoké PH pro produkci bilkovin, ale velmi niZREl pro produkci tuku.
PH pro obsah bilkovin byly kladné pouzetipact genotypovych kombinaci ABAB a
BBAB. Zajimavosti je zji%ni, Zze genotypy BBBB v literata ¢asto uvadné ve
vztahu k vy§8imu obsahu bilkovin a tuku (Hanu$ let 2000; Caroli et al., 2004;
Boettcher et aI 2004) byly vtéto praci spojenyysokymi PH pro produkci

v s

Vyswvétlenim mize byt nizk&etnost vyskytu této genotypovée kombinace.

Zavér
U sledovaného souboru plemeiikeského strakatého skotu byl zZist



statisticky vyznamny vliv genotypCSN3 a LGB na urovePH paramefr ml&né
uzitkovosti. Genotypy ABAA a BBBB #ly vztah k vy3Si PH pro produkci mléka a
bilkovin, genotypy ABAB a BBAB k vysSi PH pro obshitkovin.

Tato prace vznikla za fingni podpory projeki NAZV 1G46086 a MSM 6007665806.
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